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A kora kdzépkori régészet mindig kitlintetd figyelemmel kezelte a kiilonb6z6 népek és csopor-
tok vandorlasat, de ezek értelmezése és magyarazata folyamatosan véltozott. Az utébbi évti-
zedekben a nagy tomegeket megmozgaté migraciokrél inkdbb a helyi fejlédésre és kulturalis
atalakuldsra, esetleg a kis 1étszamu, katonai csoportok vandorlasara helyez6dott a hangsuly. Az
Uj természettudomanyos médszerek (elsésorban izotépos és genetikai vizsgalatok) és az alta-
luk szolgdltatott, a régészet altal eddig hozzaférhetetlen adatok segitségével lehetéség nyilt a
kérdéskor fellilvizsgalatara. Tobb kutatasi projekt vizsgalta az angolszasz vandorlast (Kr. u. 5-8.
szdzad) mind torténeti, mind modern mintdkon végzett genetikai vizsgalatokkal. Ezek intenziv
parbeszéd kialakuldsdhoz vezettek a régészek és a genetikusok kozott, nemcsak az emlitett van-
dorlés jellegét és kiterjedését (a vizsgélatok bebizonyitottak, hogy a vandorldasok megtorténtek,
és ezzel visszahoztdk a koztudatba a tomeges migracidk elméletét), hanem a genetikai (és mas
természettudomanyos) vizsgalatok torténeti/régészeti alkalmazhatdsagat illetéen is. Bar a pon-
tos hatdsa ennek az Uj ,tudomanyos forradalomnak” még egyértelmtien nem mérheté fel, a két
tudomdnyag egylttmukodése vitathatatlanul Gj eredményekhez és Uj kérdésekhez, valamint a
régi problémdak Ujraértelmezéséhez vezet.

ABSTRACT

Migrations have always been in the focus of early medieval archaeology, even if there were pe-
riodic shifts of emphasis in their interpretation. During the past decades, theories of large-scale
migrations have been supplanted by narratives of local development, innovation and different
types of cultural transformations. New scientific methods (mainly isotope and DNA analyses)
have enabled a re-assessment of these issues. Several research projects devoted to the Anglo-
Saxon migration (5*-8t" centuries AD) involved the sampling of both modern and ancient DNA,
which led to an intense dialogue and discussion between archaeologists and geneticists not
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only about the scale or nature of the aforementioned migration — given that DNA analyses pro-
ved that migration had indeed taken place - but also on the applicability and potentials of ge-
netics (and all scientific methods) in archaeology. While the broader impact of this new scientific
revolution yet remains to be seen, it is obvious that the collaboration between the two discipli-
nes can yield significant new results (while raising also a spate of new questions) and lead to the
re-interpretation of old problems.

Kulcsszavak: DNS, torténeti genetika, angolszdsz Anglia, vandorlas

Keywords: DNA, archaeogenetics, Anglo-Saxon England, migration

A kiilonb6z6 népek vandorlasai és azok hatdsa mindig is kdzponti szerepet tol-
tottek be a népvandorlas és a kora kdzépkor kutatasaban. Elsésorban a régészeti
leletanyag etnikus meghatarozasanak korlatai és lehetdségei koriil kialakult vita
kovetkeztében az elmult évtizedekben megjelent a régészetben egy olyan kutatasi
iranyzat, mely a — széles korii, nagy tomegeket megmozgatd — migracioval szem-
ben inkabb a helyi fejlodésre, innovaciora, kulturalis atalakulasra és azok for-
maira helyezte a hangsulyt. (Osszefoglaldan ldsd Hakenbeck, 2008.) A kiilonbdzd
természettudomanyos vizsgalatok bevonasaval a régészet a problémak 1j nézo-
pontu megkozelitését és 0j kérdések feltételét célozza. A genetikai vizsgalatok,
melyek eredményei a régészetben csupan napjainkban kezdik igazan éreztetni
hatasukat, egy, a targyi kultaratol fiiggetlen informacioforrast kindlnak a torténe-
ti migraciok kérdéskorének jobb megértéséhez. Nem meglepd tehat, hogy az elsd
igazi tudomanyos diskurzus genetikusok és régészek kozott ebben a témaban, a
kora kodzépkor tekintetében pedig az angolszasz vandorlas kapcsan alakult ki, ez
utobbi azonban tulmutatott magat a vandorlast kozvetleniil érint6 problémakoron,
s alapvet6 kérdéseket vetett fel a genetikai eredmények régészeti hasznositasaval
kapcsolatban.

Az angolszasz vandorlast érintd elsd genetikai vizsgalatok modern mintakon
alapultak, azok minden elényével (konnyen hozzaférhetd, kivalo allapota, vi-
szonylag olcso) és hatranyaval. Ezek azt feltételezték, hogy a mintat adé egyének
a vizsgalni kivant torténeti populacio leszarmazottai, illetve hogy a modern és
torténeti népesség sokszinlisége valtozatlan. Két, egymastol fliggetlen kutatasi
program tlizte ki célul, hogy meghatarozza, milyen mértéki kontinentalis bete-
lepiilésnek volt kitéve a brit sziget a torténelem folyaman (Weale et al., 2002; Ca-
pelli et al., 2003.). Mindkett6 az Y-kromoszdma vizsgélatan alapult, ami a férfidgi
leszarmazas vizsgalatara alkalmas.

A két vizsgalat soran alkalmazott mintavétel szempontrendszere nagyon ha-
sonlo: a mintak otezer f6 alatti kisvarosokbol szarmaznak, olyan férfiaktol, akik
helyi sziiletéstiek, illetve apai nagyapjuk is bizonyithatéan helyi lakos volt. Az
eldirasok a nagyfokt, modern migracio, illetve személyi mobilitas zavaro hatasa-
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nak kiszlirését, vagy legalabbis csokkentését céloztak.! A vizsgalatok a helyiként
meghatarozott és a kontinentalis genetikai dllomanyok Osszevetésén alapultak.
Michael E. Weale ¢és kutatdcsoportja 6t kozép-angliai és két walesi varosbol —
egyfajta keresztmetszetként, Osszesen 313 személytdl vett mintaval (helyiek)
dolgozott, melyeket friz, illetve norvég mintasorokkal (kontinentalisak) vetettek
Ossze. A Cristian Capelli altal vezetett vizsgalat joval nagyobb mintaszammal,
huszonot helyszinrdl begy(ijtott 1772 mintaval a lehetd legreprezentativabb min-
tavételre torekedett’, az Osszehasonlitdshoz norvég, dan, illetve észak-németor-
szagi mintasorokat hasznalt.

A vizsgalt mintasorok genetikai tdvolsaga egy fokomponens-analizis segitsé-
gével keriilt megjelenitésre, s a két vizsgalat eredményei dsszecsengtek. A Weale-
¢k altal vizsgalt 6t kozép-angliai varos a genetikai mintak tavolsaga alapjan egy
tombot alkotott, melybe jol illeszkedett a frizfoldi, am jelentGsen eltértek a wale-
si €s norvég mintasorok. A joval tobb mintavételi helyszinnel dolgozd Capel-
li-projekt esetében a nagyon elkiiloniilé norvég, északnémet és dan, valamint az
Orkney-, illetve Shetland-szigetekrdl szarmazo mintasorokkal szemben — éppen
nagyfoku eltérésiik miatt — egy klasztert alkottak a mai Anglia, Skocia és frorszag
teriiletérdl szarmazo mintak. A klaszter, minden Osszetartasa ellenére korantsem
egységes, inkabb egy norvég—ir—¢szaknémet/dan haromdimenzids rendszerként
képzelhetd el, ahol példaul York és Norfolk ez utobbihoz kozel, Orkney és Shet-
land az eldbbi felé féluton helyezkednek el, mig az ir és a walesi mintak sajat kis
csoportot alkotnak. Mindkét vizsgalat a kontinentalis genetikai allomany nagyon
magas aranyat hatarozta meg: Weale-¢k ezt régionként eltéré moédon 50-100%-
ban, mig Capelliék 24,4-72,5%-ban adtak meg. Tehat az adott pillanatban a te-
riilet férfilakossaga ilyen aranyban rendelkezett volna kontinentalis felmendkkel,
am hogy ez a keveredés milyen mddon, vagy pontosan mikor ment végbe, arra
nézve a vizsgalatok pontos informacioval nem szolgaltak.

A genetikai eredmények régészeti-torténeti interpretacioja két iranybol indult
meg: egyrészt a regiondalis kiilonbségek, masrészt pedig a kontinentalis génallo-
many, s ezzel egyiitt a bevandorlé férfiak meglepden magas aranyanak magyara-
zataval. A két kérdéskor egymastol szétvalaszthatatlan. Amennyiben elfogadjuk
azokat a szamitdsokat, melyek szerint a mai Anglia teriiletén a romai kort kdve-
tden a lakossag szama kétmillio koriil lehetett (Millett, 1990 alapjan), amelynek
felét jelentették a férfiak, ugy a betelepiilé férfiak szama a genetikai vizsgala-
tokbol kdvetkez6 aranyok szerint tobb szazezerre tehetd. Bar ez az adat részben

"' A szociologiai megfigyeléseken tal, mar torténeti DNS-en alapuld esettanulmanyok is bi-
zonyitjak, hogy az alacsony lakossagu telepiilések kevésbé vannak kitéve a modern kori mig-
racionak (Vai et al., 2015).

2 Anglia teriiletét egy 3x5-0s raccsal felosztottak, s a sarokpontokhoz legkozelebb esd, torté-
nelmi kisvarosok lakossagabol vettek mintat, kiegészitve olyan — a racson értheté okokbol kiviil
es6 — helyszinekkel, mint az Orkney-, illetve a Csatorna-szigetek, valamint két irorszagi varos.
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Osszecseng azzal a régészeti jelenséggel, hogy az angolszasz vandorlashoz kotétt,
Uj anyagi kultura megjelenésével a helyi alaplakossag szinte lathatatlanna valik
(Harke, 2007), ez a szam akkor is jéval meghaladja a korszakban vandorlé népek
nagysagrendjét célzo becsléseket. E jelenség elsO magyarazata egy szegregalt,
lényegében apartheidszerli berendezkedéssel szamolt az angolszasz Angliaban
(Thomas et al., 2006), mely akkora gazdasagi-tarsadalmi elonyben részesitette
volna a politikai hatalmat gyakorlo, 0 betelepiiloket, amely mar a reprodukcio
sikerére is kihatassal lett volna. Ebben az esetben a betelepiil6 férfiak joval kisebb
szama mellett is kialakulhatott a kontinentalis génallomany nagyon magas (50%<)
aranya. A folyamatot leird6 matematikai modell figyelembe vette és valtozoként
hasznalta a bevandorlok szamaranyat (5 és 20% kozott valtoztatva azt), a helyiek
¢és bevandorlok kozott eléforduld kereszthazassagok aranyat, s szamszerUsitette
azt a gazdasagi és szocialis elényt, amelyet a bevandorlok élvezhettek. Mindezt
tizendt generacionyi idoészakra vetitették ki, mely lefedi az angolszasz vandorlas
feltételezett kezdetétol egészen az Alfréd torvényeinek kihirdetéséig (890)° tartd
idészakot. A modell alapjan egyértelmii, hogy még a bevandorlo férfiak megle-
hetdsen kis szama esetén is (5%) — amennyiben azok nagy eldnyoket €élveztek, s a
tarsadalom kelloképpen szegregalt volt — akar 6t generacio alatt is kialakulhatott
a genetikai allomanyuk 50% feletti aranya.

A Mark G. Thomas és kutatdécsoportja altal hasznalt matematikai modell fi-
gyelmen kiviil hagyott egy nagyon fontos aspektust. Kiindulasi alapjat egy nagy
tomegli bevandorlas feltételezése jelentette, s nem szamolt egyfajta folyamatos,
lassu keveredéssel. Magas migracios rata, 0,3% vagy afeletti esetén (ez az Ameri-
kai Egyesiilt Allamok esetében napjainkban 0,3—0,4% kozé tehetd) az 50% feletti
érték egyszeri nagy migracios hullam nélkiil, csupan a folyamatos kapcsolat és
keveredés altal is kialakulhatott. A masik ehhez, illetve a mar emlitett regiona-
lis kiilonbségekhez szorosan kapcsolodo probléma, hogy a genetikai vizsgalatok
jellegébol adodoan a modszer az id6beli tavlatok pontos meghatarozasara nem
alkalmas. Igy nem bizonyithat6, hogy a keveredés mogétt ténylegesen egy — jelen
esetben az 5-7. szazadi angolszasz — vandorlas all, sot, a regionalis eltérések —
legyen sz6 akar a betelepiilok aranyarél, akar a genetikai tavolsagok viszonya-
rol — arra utalnak, hogy az egyes teriileteken mas-mas okok bujhatnak meg a
keveredés mogott. Igy példaul York és Norfolk esetében a magas kontinentélis
arany, illetve az, hogy az angliai klaszter északnémet/dan mintasorokhoz legko-
zelebb es6 elemeirdl van sz6, éppen arra mutat, hogy a keveredés mogott nem az
angolszasz bevandorlas, hanem inkabb a viking kori migracio €s a dan politikai
fennhatosag (Danelaw) hatésa feltételezhetd (Weale et al., 2002). Teljes bizton-
sadggal nem sziirhetd ki az tjkori és legtijabb kori migraciok hatasa sem (Pattison,

3 Alfréd torvénykonyve mar jogilag nem kiilonboztet meg kiilonboz6 etnikai hatterti személye-
ket, igy egy apartheidszerli berendezkedés feltételezése torténelmileg nem megalapozott.
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2008), s mivel mind a helyi, mind a bevandorlo lakossag genetikai dsszetételére
modern adatokbdl kovetkeztetiink, a hiba esélye is nd, az egymadssal kordbban
is kapcsolatba 1épd csoportok — melyek 6nmagukban sem biologiailag homogén
egységek! — kozti kis genetikai kiilonbségek nehezen megfoghatoak.

Pontosabb képet kaphatunk a torténeti DNS-en alapulo vizsgalatokbol, melyek
— amennyiben elfogadjuk a mintakat szolgaltatd kontextus keltezését — egyértel-
miien a vizsgalni kivant populaciorol szolgaltatnak adatokat. Osszesen tiz egyént
vizsgaltak meg harom Cambridge kornyéki, kelet-angliai leldhelyrdl (Schiffels et
al., 2016). Ezek koziil harom a Kr. e. 1. és a Kr. u. 1. szazad koz¢ keltezhetd, mig
hét a Kr. u. 5-8. szdzad kozé, azaz az angolszasz vandorlas idejére. Lehetdség
volt tehat az angolszasz vandorlas altal biztosan nem befolyasolt és az angolszasz
vandorlas idejére keltezett, ahhoz kdtheté mintak egymassal és modern mintaso-
rokkal (walesi, skot és kelet-angliai, holland) val6 6sszehasonlitdsara. A modern
walesi, skociai és kelet-angliai népesség a jol elkiiloniilo vaskori és angolszasz
mintak kozott helyezkedik el. Régészetileg sokkal érdekesebb viszont az 5-8.
szazad kozé keltezett mintak szorédasa. Donto tobbségiik, a hétbdl 6t, a vaskori
mintaktol tavol helyezkedik el, s mintegy kialakitja az angolszasz klasztert, mig
egy az atmeneti, egy masik pedig egyértelmiien a vaskori tartomanyba esik. Az
eredmények modern kelet-angliai mintasorokkal valo 6sszevetése alapjan a terii-
let mai népességeének 38%-a szarmazik angolszasz bevandorloktol, am ez tovabb-
ra sem adja meg az egykori bevandorlok szamat vagy aranyat.

Fontos régészeti tanulsaggal jar viszont az egyes lelohelyek egyéni vizsgala-
ta. Az Oakingtonbo6l szarmazd négy minta azonos koru, az 5—6. szazad kozé
keltezhetéek, s leletanyaguk alapjan a régészet bevandorloként hatarozza meg
oket. Genetikailag viszont a kép ennél joval dsszetettebb: mig az 1. és 2. min-
ta az angolszasz tartomanyba esik, addig a 3. a mar emlitett &tmeneti, mig a 4.
egyértelmiien a vaskori mintakhoz all kozel. Egyazon lelhelyen, régészetileg ha-
sonloként meghatarozott egyének genetikai hattere tehat alapvetden kiilonbozik,
s a csoportok keveredésére utal. Hixington-lelohelyen viszont a harom korabeli
minta mindegyike keveredés nélkiili bevandorlora utal. A régészeti szempontbol
hasonlo, egy kulturdlis egységbe — jelen esetben angolszaszként meghatarozott —
tartozo(nak vélt) személyek biologiai hattere nagyon eltérd lehet! Ez egyértelmii-
en bizonyitja, hogy az etnikumtol — melyet szerencsésebb egyfajta szituativ poli-
tikai identitasként, mintsem vérségi kotelék altal sszetartott csoportként felfogni
(Geary, 1983) — nem varhato6 el, hogy jol koriilhatarolhato, biologiai egységként
jelentkezzen. A leldhelyek kozti kiilonbség mutatja, hogy helyi szintli narrativak-
ra van sziikség, és hogy a migracio és annak hatdsa univerzalis modellekkel nem
magyarazhato, ahogy arra mar a modern DNS-en alapulo vizsgélatok alapjan ka-
pott nagy, regionalis eltérések is ramutattak.

A genetikai vizsgalatok eredményei ramutattak, hogy a migracioval és egyiitt-
¢léssel kapcsolatos régészeti modellek sokkal kisebb Iéptékben is relevansak,
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mint ahogy a régészet eddig felhasznalta azokat. K6zosségi szinten elképzelhetd
a bevandorlok és a helyiek szegregacioja, de keveredése is, ahogy eléfordulhat he-
lyi tobbségti, de adott esetben migrans tobbségli populécio is, de az aranyok akar
nemenként is valtozhatnak (harcos csoportok letelepedése stb.) (Hérke, 2011).
A vizsgalatok kiterjesztése a kozeljovoben vizsgalhatova tehet olyan kérdéseket
is, melyek a régészet kutatasi lehetdségein kiviil alltak, igy példaul a vérségi ko-
telékek szerepét a kora kozépkori tarsadalmak szervezddésében.

Mit adhat tehat a genetika a régészet szamara? A cikk terjedelmi korlatai mi-
att az emlitett vizsgalatok teljes bemutatdsara nem volt lehetdségem, bizonyos
aspektusaikrol nem ejtettem szot. A genetika ondlloan nem képes megoldani
ilyen Osszetett régészeti problémakat, viszont 01j, eddig hozzaférhetetlen infor-
macioforrast jelent, s igy mas nézOpontbol is vizsgalhatova tehet régi kérdéseket.
Az angolszasz migracid esetében talan nem képes pontosan meghatarozni annak
mikéntjét (egy nagy hulldm, tobb hullam, folyamatos keveredés stb.) vagy pontos
idépontjat, viszont Gjra behozta a parbeszédbe, és arnyalta az elmult évtizedekben
hattérbe szorult tomeges vandorlas tedriajat. Egyuttal azonban arra is ramuta-
tott, hogy az angolszasz migracié mindent elfedd és egységesitd nagy nyila alatt
kiilonbozoképpen lezajlo, egyéni torténetek huizodnak meg, rakényszeritve igy a
kutatast a nagy dsszefoglalé modellek ujragondolasara. Ez a kisléptékii, kozossé-
geket, sot néha egyéneket kdzéppontjaba allitd torténeti genetikai megkozelités
pedig megfeleld partnerre lelhet a régészet 11j, szintén a lehetd legkisebb vizsgal-
hat6 egységeket keresd, s azokbol épitkezo kutatdsi iranyaiban, mint az identitas-
régészet vagy a haztartaskutatas.
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